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g = a(n‐1)n2            (11) 
 
If  the  mutation  rate  per  generation  per  nucleotide  is    for  the  species  in  question,  and  the 
population size N, then the estimate for the ergodic time (in generations) is: 
 
















































































































































































































Code number  Reference  Age (MYr)  d () and (residual)  R () 
1  37  120  25   (+15)  200 
2  38  120  28   (+20)  80 
3  39  15‐45  37   (+30)  75 
4  40  15‐45  15   (0)  450 
5  41  40  30   (+22)  220 
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